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Petit historique

• Introduction en SHS par Andrew Abbott dans les 80s

• Diffusion assez soutenue à partir de 2000, sur les 
carrières et les parcours de vie

• Disponibilité de données et de logiciels



Quels usages ?

• Un usage dominant = les typologies de séquences

o Résumer les données 

o Identifier des parcours-types



Source : Biographies et entourage (2001)
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Quels usages ?

• Un usage dominant = les typologies de séquences

o Résumer les données 

o Identifier des parcours-types

• Mais utilisation souvent assez routinisée…

• … et peu d’applications marquantes ?



Une typologie est utile :

1) Si elle constitue un résumé des données qui sert à aller 
plus loin (étape de l’analyse).
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Une typologie est utile :

1) Si elle constitue un résumé des données qui sert à aller 
plus loin (étape de l’analyse).

Mais :

o on n’a pas toujours l’espace pour le faire

o la gamme d’outils utilisés est limitée 

o résultats souvent sans surprise et/ou peu marqués



Une typologie est utile :

2) Si on n’a pas de connaissance a priori, ou si des types de 
séquences « surprenants » émergent (effet de dévoilement)



Une typologie est utile :

2) Si on n’a pas de connaissance a priori, ou si des types de 
séquences « surprenants » émergent (effet de dévoilement)

3) Si on souhaite quantifier précisément les types de séquences

 sans doute à éviter, car sensibilité aux paramètres et aux méthodes de classification



Faire autre chose que SA / OMA ?

• On s’intéresse à des événements

 analyse de survie (EHA)…

• On a peu de points dans le temps (ou peu d’observations)

 « à la main », tris croisés…

• On s’intéresse à un aspect particulier des trajectoires

 indicateurs ad hoc 

• Selon priorité à ordre / calendrier / durée

 paramétrage OMA, autres algorithmes



Faire SA sans typologie

(à partir de la matrice de distances)

• ANOVA, MANOVA, arbres de régression

• Multidimensional scaling  scores, projection dans un espace 
factoriel

• Distance à une ou plusieurs séquence(s) de référence

• Distribution des distances par groupes d’individus



Innovations récentes

• Séquences multidimensionnelles

o MSA, GIMSA, …

o Association entre dimensions

• Articulation SA - EHA

o Sequence-Analysis Multistate Model (patterns de sous-séquences 
comme variable dépendante)

o Competing Trajectory Analysis (idem)

o Sequence History Analysis (patterns de sous-séquences comme « time-
varying covariate »)



Conclusion provisoire

• Ne pas trop attendre de l’analyse de séquences

• Encourager des usages réflexifs et imaginatifs
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